
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

pMBP3 . . . 0 3 10 D H H D H H D D D D H H H D D D H - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

C4M3 . G44523 . 0 3 10 D H H D H H D D D D H H H D D D H D D H H H H H H H D H D D D D H H D H D

B7M101 . G44524 . 8.6 3 10 D H H D H H D D D D H H H H D D H D D D H H H H H H D H D H D D H H D H D

B7M48 . G44525 . 11.5 3 10 D H H D H H D D D D H H H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

B7M115 . G44529 . 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H D H H D H H H D D H H D H D

B7M45 . G44526 . 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

B7M45- . G44527 . 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

ARA5 . G37811 X17488 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

B7M28 . G44531 . 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

B7M24 . G44528 . 17.2 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H H D H D

B7M79 . G44532 . 20.1 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H D D H D

B7M78 . G44533 . 20.1 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H D D H D

B7M69 . G44534 . 20.1 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H H H H H H D H H H D D H D D H D

C9M35 . G44530 . 23 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H D D D H D H H H H . . . . . . . . . . .

HPRT . G37814 M88110 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

ACT1 . G37815 M22719 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D - - - - . . . . . . . . . . .

LW40 . . . 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

QF122 . G37813 M18825 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

C3M65 . G44535 . 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

BM23 . G44536 . 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

TA111 . G38830 AF010518 31.6 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

B7M72 . G44537 . 34.5 3 10 D H H D H H D D H D H D H H D H H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

B7M104 . G44538 . . . 10 D H H H H D D D H D H D H H D H H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

TA77 . G38816 AF010565 . . 10 D H H H H D D D H D H D H H D H H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

POLYD . G37838 X62423 40.2 3 10 D H H D H D D D H D H D H D D H H H D H D D H D H H D H H H D D H D D H D

B7M77 . G44539 . 40.2 3 10 D H H D H D D D H D H D H D D H H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

B7M6 . G44540 . 45.9 3 10 D H H H H D D D H D H D H D D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

B7M46 . G44541 . 45.9 3 10 D H H H H D D D H D H D H D D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

TA50 . G38859 AF010550 45.9 3 10 D H H H H D D D H D H D H D D D H H D H D D H H H H D H H H D D H D D H D

B7M58 . G44542 . 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H H H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

B7M23 . G44543 . 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

TA2 . G38860 AF010532 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

B7M14 . G44544 . 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

TA91 . G38861 AF010573 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

TA126 . G38817 AF010525 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

B7M100 . G44545 . 51.6 3 10 D H H H H D D D H D H D H D H D H H D H D D H H H H D H H H H D H D D H D

Pfs25 . . . 65.9 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H D H - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

B7M92 . G44546 . 65.9 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H D H D D H D D H H H H D H H H H D H D D D D

B7M62 . G44547 . 71.6 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H H H D D H D D H H H H D H H H H D D D D D D

pSL4 . . . 71.6 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H H H - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

C4M1 . G37972 . 71.6 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H H H D D H D D H H H H D H H H H D D D D D D

B7M42 . G44548 . 71.6 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H H H D D H D D H H H H D H H H H D D D D D D

TA40 . G38858 AF010542 74.5 3 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H D D H D D H H H H D H H H H D D D D D D

B7M19 . G44549 . 80.2 3 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H D D H D D H H H H D D H H H H D D D D D

C4M43 . G37973 . 83.1 3 10 D H H H H H D D D D D D H D H H H D D H D D H H H H H D H H H H D D D D D

B7M113 . G44550 . 83.1 3 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H D D H D D H H H H H D H H H H D D D D D

LSA . . . . . 10 D H - H H H D D D D D H H D H H H - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

SAG . G37789 M10129 . . 10 D H - H H H D D D D D H H D H H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

B7M18 . G44551 . 83.1 3 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H D D H D D H H H H H D H H H H D D D D D

TA80 . G38857 AF010568 86 3 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D D D

pSL6 . . . . . 10 D H H H H H D D D D D H H D H H H - - - - - - - - . . . . . . . . . . . .

B7M93 . G44552 . 88.9 3 10 D H H H H H H D D D D H H D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D D D

p11_1 1-Nov G37842 X07453 94.6 3 10 D H H H* H H H* D D D D H H D H H H D D H D D H H D H H D D H D H D D D D D
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